
75

pDRIVE5Lucia-hAFP
(2849 bp)

SV40 p(A)

ori pMB1

Zeo

EM2K

Lucia

(h)alpha-fetoprotein prom

NotI (2)
XbaI (19)

EcoRI (23)
BamHI (29)

PstI (38)
SspI (51)
SacI (112)

SpeI (226)

NcoI (311)

BglII (426)

NheI (945)

SspI (1424)

SgrAI (1852)

PstI (2088)



GCGGCCGCGTCGACGATATCTAGAATTCGGATCCTGCAGTTTGAGGAGAATATTTGTTATATTTGCAAAATAAAATAAGTTTGCAAGTTTTTTTTTTCTG

CCCCAAAGAGCTCTGTGTCCTTGAACATAAAATACAAATAACCGCTATGCTGTTAATTATTGGCAAATGTCCCATTTTCAACCTAAGGAAATACCATAAA

GTAACAGATATACCAACAAAAGGTTACTAGTTAACAGGCATTGCCTGAAAAGAGTATAAAAGAATTTCAGCATGATTTTCCATATTGTGCTTCCACCACT

GCCAATAACACCATGGAAATCAAGGTGCTGTTTGCCCTCATCTGTATTGCTGTTGCTGAGGCAAAACCCACTGAAATCAATGAAGACCTCAATATAGCTG

CTGTGGCCTCCAACTTTGCCACCACAGATCTTGAGACTGACCTGTTCACCAACTGGGAGACCATGAATGTGATTAGCACTGACACAGAGCAGGTGAACAC

AGATGCTGACAGGGGCAAGCTGCCTGGCAAAAAACTCCCCCCAGATGTCCTGAGGGAGCTGGAGGCCAATGCCAGAAGGGCTGGTTGCACAAGAGGCTGC

CTCATTTGCCTCTCCCACATTAAGTGCACCCCTAAGATGAAGAAATTTATCCCTGGCAGGTGCCACACTTATGAAGGTGAAAAGGAGTCTGCTCAGGGAG

GGATTGGAGAGGCAATTGTTGATATCCCAGAGATTCCTGGCTTCAAGGATAAGGAGCCACTGGACCAGTTTATTGCTCAAGTGGACCTCTGTGCTGATTG

CACCACTGGCTGTCTGAAGGGCCTTGCCAATGTCCAGTGCTCTGACCTCCTGAAGAAGTGGCTTCCCCAGAGGTGTACCACTTTTGCCAGCAAGATTCAG

GGTAGGGTGGACAAAATCAAGGGTCTGGCTGGGGACAGATGATAGCTAGCTGGCCAGACATGATAAGATACATTGATGAGTTTGGACAAACCACAACTAG

AATGCAGTGAAAAAAATGCTTTATTTGTGAAATTTGTGATGCTATTGCTTTATTTGTAACCATTATAAGCTGCAATAAACAAGTTAACAACAACAATTGC

ATTCATTTTATGTTTCAGGTTCAGGGGGAGGTGTGGGAGGTTTTTTAAAGCAAGTAAAACCTCTACAAATGTGGTATGGAATTAATTCTAAAATACAGCA

TAGCAAAACTTTAACCTCCAAATCAAGCCTCTACTTGAATCCTTTTCTGAGGGATGAATAAGGCATAGGCATCAGGGGCTGTTGCCAATGTGCATTAGCT
GTTTGCAGCCTCACCTTCTTTCATGGAGTTTAAGATATAGTGTATTTTCCCAAGGTTTGAACTAGCTCTTCATTTCTTTATGTTTTAAATGCACTGACCT

CCCACATTCCCTTTTTAGTAAAATATTCAGAAATAATTTAAATACATCATTGCAATGAAAATAAATGTTTTTTATTAGGCAGAATCCAGATGCTCAAGGC
CCTTCATAATATCCCCCAGTTTAGTAGTTGGACTTAGGGAACAAAGGAACCTTTAATAGAAATTGGACAGCAAGAAAGCGAGCTTCTAGCTTATCCTCAG

TCCTGCTCCTCTGCCACAAAGTGCACGCAGTTGCCGGCCGGGTCGCGCAGGGCGAACTCCCGCCCCCACGGCTGCTCGCCGATCTCGGTCATGGCCGGCC

CGGAGGCGTCCCGGAAGTTCGTGGACACGACCTCCGACCACTCGGCGTACAGCTCGTCCAGGCCGCGCACCCACACCCAGGCCAGGGTGTTGTCCGGCAC

CACCTGGTCCTGGACCGCGCTGATGAACAGGGTCACGTCGTCCCGGACCACACCGGCGAAGTCGTCCTCCACGAAGTCCCGGGAGAACCCGAGCCGGTCG

GTCCAGAACTCGACCGCTCCGGCGACGTCGCGCGCGGTGAGCACCGGAACGGCACTGGTCAACTTGGCCATGATGGCTCCTCCTGTCAGGAGAGGAAAGA

GAAGAAGGTTAGTACAATTGCTATAGTGAGTTGTATTATACTATGCAGATATACTATGCCAATGATTAATTGTCAAACTAGGGCTGCAGGTTAATTAAGA

ACATGTGAGCAAAAGGCCAGCAAAAGGCCAGGAACCGTAAAAAGGCCGCGTTGCTGGCGTTTTTCCATAGGCTCCGCCCCCCTGACGAGCATCACAAAAA

TCGACGCTCAAGTCAGAGGTGGCGAAACCCGACAGGACTATAAAGATACCAGGCGTTTCCCCCTGGAAGCTCCCTCGTGCGCTCTCCTGTTCCGACCCTG

CCGCTTACCGGATACCTGTCCGCCTTTCTCCCTTCGGGAAGCGTGGCGCTTTCTCATAGCTCACGCTGTAGGTATCTCAGTTCGGTGTAGGTCGTTCGCT

CCAAGCTGGGCTGTGTGCACGAACCCCCCGTTCAGCCCGACCGCTGCGCCTTATCCGGTAACTATCGTCTTGAGTCCAACCCGGTAAGACACGACTTATC

GCCACTGGCAGCAGCCACTGGTAACAGGATTAGCAGAGCGAGGTATGTAGGCGGTGCTACAGAGTTCTTGAAGTGGTGGCCTAACTACGGCTACACTAGA

AGAACAGTATTTGGTATCTGCGCTCTGCTGAAGCCAGTTACCTTCGGAAAAAGAGTTGGTAGCTCTTGATCCGGCAAACAAACCACCGCTGGTAGCGGTG

GTTTTTTTGTTTGCAAGCAGCAGATTACGCGCAGAAAAAAAGGATCTCAAGAAGATCCTTTGATCTTTTCTACGGGGTCTGACGCTCAGTGGAACGAAAA

CTCACGTTAAGGGATTTTGGTCATGGCTAGTTAATTAACATTTAAATCA
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